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Naturvardsverkets modell tillaimpad pa svensk varg

En modell tillampas pa en population. Det havdas ofta att det finns en svensk/norsk gemensam
population. Vad som ar en population som kan anvandas for ett forfarande finns oftast inga fasta regler
omkring. Det enda begransande som faktiskt star i EU direktivets regelverk ar en (effektiv) migrant per
generation. Den grénsen ar teoretiskt viktig eftersom den hindrar olika delpopulationer att glida isar
alltmer.

Det finns ett satt att gora vad som kan kallas "genetisk MVP” som Naturvardsverket har anvant for att
faststalla FRP for lo utgaende fran att den genetiska variationen inte far falla mer an 5% per hundra ar i
en population utan immigration. Laikre och Ryman anvande denna modell for att harleda vargantal och
migrantkrav under forutsattningen att tillrackligt manga vargar forst tillfordes (20) for att bibehalla den
genetiska variation p4 samma varde som i moderpopulationen. Tillampad under antagandet att inga nya
migranter tillkommer ger den FRP=800-1000, eller lagre med en viss migration, med de antaganden om
migration som Naturvardsverket gjort ger den FRP=380. For den svensk/norska vargstammen gav
modellen orealistisk laga resultat, eftersom inaveln ar sa mycket hogre an i kallpopulationen. Ett annat
satt att utrycka det ar Laikre och Ryman foreslog modellen forst efter att 20 nya vargar tillférts, en

uppenbart orimlig forutsattning.

Men istéllet kan man tillampa modellen pa en population som téacker ett stérre omrade. Den karelska
(Finska + ryska Karelen) kan betraktas som kallpopulationen till den svensk/norska. Den svensk/norska
stammen etablerats av f& vargar alldeles nyligen. Den genetiska variationen ¢kar snabbt pga. av
migrationen. Det ar da ar trivialt att modellen inte ger hégre FRP an den demografiska
sarbarhetsmodellen. Den forskningspanel rovdjursutredningen en gang anvéande utgick i sin skattning av
vargbehovet i Sverige (700) fran en genetisk modell som siktar mot Gverlevnad i evigheten utgaende fran
en isolerad gemensam vargstam i Sverige, Norge, Finland och Ryska Karelen. Denna kallas har
Skandikarelsk vargpopulation Nilsson (2013) spekulerar att det kan vara mgjligt att utnyttja sadana
landsdvergripande populationer. NGOs har skrivit till de nordiska regeringarna och féreslagit att anvanda
sadana gransoverskridande populationer for att fa tillracklig storlek utan att nd socio ekonomiskt
oacceptabla tatheter. Anvander man denna allmént accepterade geografiska begransning for den
vargstam som den genetiska MVPn skall tillampas pa for man en ungefarligen tillrackligt stor vargstam
aven utan migration till omradet. En rimlig del for Sverige blir 270. De 16 vargar som tillférs den
Norsk/Svenska stammen (utdver 4 som redan kommit) finns redan i den karelska delen. Den
Skandikarlelska vargpopulationen kan ses som en avsndrning av den ryska. Forhallanden inom den
Svensk/norska delstammen blir irrelevanta som isolerad foreteelse. Den inavelsminskande invandringen
blir en intern inom populations-angelagenhet. Genetisk variation raknas pa den totala SkandiKarelska
stammen. For den totala stammen blir den genetiska variationen stor nog och nara nog kallpopulationen

att man skall kunna séatta upp ett krav pa att begransa forlusten av genetisk variation till 5 eller 10 % per
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arhundrade. Trots det pastas fran vissa hall att det inte finnas nagon "serids” forskning, som pa

"vetenskaplig grund” kan bekrafta att dagens stam pa drygt 400 djur racker.



